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Apesquisa com Campylobacter gerada nos tltimos anos por diversos grupos no Brasil tem permitido

avangar no conhecimento da situagdo de campo que, somada a estudos contemplando epidemiologia,

Imunidade e rastreabilidade, deve produzir dados que venham a subsidiar intervencées praticas e

efetivas para a avicultura nacional.
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ampylobacter (C.) € uma bactéria que
coloniza o frato intestinal de animais de
produgao e que pode contaminar alimentos,
Cujo consumo € uma importante causa de
diarreia em humanos. Por esse motivo, esse tem sido um
tema central de discussao na produgdo animal. As espécies
terméfilas de Campylobacter, principalmente C. jejuni, C.
coli e C. lari, sdo as implicadas na seguranga dos alimen-
tos e crescem em temperaturas entre 37°C e 42°C, faixa
préxima a temperatura corporal avidria e que favorece a
multiplicacdo da bactéria no ceco das aves.
De fato, mesmo lotes de frangos de corte provenientes
de granjas com bons programas de biosseguridade
apresentam alta prevaléncia de Campylobacter ter-
mofilos no periodo pré-abate. A colonizagéo intestinal
por Campylobacter nao resulta em doenca clinica ou
subclinica nos frangos de corte; porém a presenca da
bactéria no ceco, penas ou pele é fonte de contaminacao
cruzada de carcacas durante o abate.
Muitos aspectos epidemiolégicos do Campylobacter
ainda sdo pouco conhecidos na cadeia avicola brasi-
leira, e estes sdo bastante dindmicos e peculiares de
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acordo com as caracteristicas da avicultura de cada
regido. A¢des buscando um menor nivel de colonizagdo
cecal pré-abate e reducéo do risco de contaminagao
pbs-abate precisam ser direcionadas pelo conheci-
mento da dinamica da bactéria na cadeia de producéo
de frangos de corte. Esse tema é contemplado numa
linha de pesquisa desenvolvida na Embrapa Suinos e
Aves e cujos resultados preliminares sao discutidos no

presente artigo.

EspECIES DE CAMPYLOBACTER TERMOFILOS
IDENTIFICADAS EM FRANGOS DE CORTE

No periodo de 2010a 2011 a Embrapa Suinos e Aves amos-
trou 30 lotes de frangos de corte com idades entre 26 e 49
dias, procedentes de diferentes integragées na regido Sul
do Brasil. Suabes de cloaca foram coletados e analisados
pelo método bacteriolégico convencional para isolamento
de Campylobacter termofilos, e os isolados obtidos foram
caracterizados por provas bioquimicas.

Entre os suabes de cloaca positivos para Campylobacter
termofilos houve maior frequéncia de C. jejuni (Figura 1),
embora C. coll tenha sido também identificado (Tabela 01).



C. jejuni é a espécie termofila mais prevalente em frangos
de corte, sendo também a principal envolvida nos casos
de campilobacteriose humana, seguida por C. coli e, mais

raramente, C. lari (4, 6).

CoLonIz

A transmissao de Campylobacter para frangos de corte
se da pela via horizontal, estando envolvidas tanto a rota
oro-fecal quanto a contaminagdo ambiental residual ou
por vetores. A transmissdo vertical, da matriz ao pintinho,
ainda é controversa e nao esta completamente entendida.
Observa-se que os pintinhos geralmente sdo negativos
para Campylobacter até a terceira semana de vida, quando
entao sdo detectadas as primeiras aves positivas, sendo que
no periodo pré-abate quase 100% dos frangos do lote s&o
positivos para a presenca da bactéria (1, 4).

Para identificar o padrdo de colonizagao de frangos de corte
por Campylobacter termofilos foi realizado um estudo longi-
tudinal que acompanhou de fevereiro a julho de 2011 o ciclo
produtivo de trés lotes consecutivos de frangos de corte. As
aves eram da linhagem Cobb, provenientes de um mesmo

Incubatério comercial, e foram alojadas no primeiro dia de

vida em um aviario experimental de alta biosseguridade na

Embrapa Suinos e Aves. Cada lote consistiu de 180 frangos,

distribuidos em seis boxes de 2,74 m? e comportando 30

aves alojadas sobre cama de maravalha reutilizada por
trés lotes. No intervalo entre lotes foi realizada a limpeza
e desinfecgao do aviério, com vazio sanitério de 14 dias e
tratamento da cama por fermentacao em leira.

Foram realizadas andlises microbiolégicas semanais, sendo
no dia de alojamento (dia 0) coletados um pool de suabes
de fundo das caixas de transporte dos pintos; um pool do
cepilho e um pool de suabes de arrasto (SA) da cama dos
boxes antes do alojamento dos pintos. Nos 7, 14, 21, 28, 35
e 42 dias de idade foram coletados suabes de cloaca (SC)
(pool de trés frangos) e pool de SA de todos os boxes. O
numero de SC coletados foi determinado para detecgao
de pelo menos um SC positivo para Campylobacter sp.,
dada uma prevaléncia esperada de 20%, sensibilidade de
90% e confianca de 95%. A partir da detec¢ao do primeiro
SC positivo, utilizou-se amostragem para determinacao
de prevaléncia intralote, considerando-se prevaléncia
esperada de 30% aos 28 dias e de 50% aos 35 e 42 dias,

confianga de 95% e precisao de 10%. O material coletado
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TaseLa 1. ESPECIES DE CAMPYLOBACTER TERMOFILOS IDENTIFICADAS EM SUABES DE CLOACA POSITIVOS AMOSTRADOS

ENTRE 2010 £ 2011

Espécie

C. jejuni 100%

Empresa

83,3% 82,3%

C. coli -

16,7% 11,8% &

Nao determinada -

foil submetido ao isolamento bacterioldgico convencional
de Campylobacter terméfilos e a espécie foi identificada
por provas bioquimicas.

Nesse estudo, os SC permaneceram negativos até os 14
dias (lote 2) e 21 dias (lotes 1 e 3), e 0 nimero de aves
positivas foi aumentando ao longo do periodo, atingindo
97,3% (lote 1) e 100% (lotes 2 e 3) de positividade aos 42
dias (Tabela 02). Apesar do isolamento de Campylobacter
do pool de cepilho coletado das caixas de transporte dos
pintos do lote 3, as aves desse lote permaneceram nega-
tivas até os 21 dias. O isolamento de Campylobacter em
SA anterior ou concomitante ao surgimento dos primeiros
SC positivos indica que a contaminacéo residual no am-
biente é importante, ainda que a limpeza, vazio sanitario e
tratamento da cama reutilizada contribuam para reduzir a
contaminagao do aviario pela bactéria entre lotes alojados.
Um trabalho anterior demonstrou que a contaminagao por
Campylobacter espalha-se rapidamente entre as aves do
lote a partir da identificacao dos primeiros frangos positivos
(1). O estudo da Embrapa Suinos e Aves mostrou um au-
mento gradativo da colonizag¢ao dos 21 aos 42 dias de vida
dos frangos, sendo que todos os isolados obtidos dos lotes

amostrados foram caracterizados como C. jejuni.

- 5,9% -

Uma vez que as aves sao negativas para Campylobacter
nas primeiras semanas de alojamento, a imunidade materna
parece ser importante na dinamica de infecgdo do lote (6).
Por outro lado, a rota oro-fecal aumenta a disseminagao de
Campylobacter no lote e, por consequéncia, a contamina-
cao do ambiente, de modo que o correto tratamento da
cama e o periodo de vazio sanitario sdo importantes para

reduzir a contaminagdo no avidrio entre lotes.

O PAPEL DO CASCUDINHO COMO VETOR

O cascudinho (Alphitobius diaperinus) (Figura 02)
encontra-se amplamente disseminado em aviarios de
frangos de corte no Brasil e tem implicac@o na sanidade
avicola e na seguranca dos alimentos, uma vez que pode
ser reservatoério de virus e bactérias nos aviarios, incluindo
Campylobacter (2, 5).

A Embrapa Suinos e Aves vem investigando o papel do inse-
to na manutencao de Campylobacter terméfilos entre lotes
de frangos de corte. Resultados preliminares mostram que
a deteccao de cascudinhos positivos para Campylobacter
ocorreu nas ultimas semanas de alojamento de frangos
de corte comerciais, coincidindo com o periodo de maior

prevaléncia de Campylobacter terméfilos nas aves amos-

TaBELA 2. ISOLAMENTO DE CAMPYLOBACTER TERMOFILOS (NUMERO DE AMOSTRAS POSITIVAS/NUMERO DE AMOSTRAS
ANALISADAS) EM 3 LOTES CONSECUTIVOS DE FRANGOS DE CORTE

0 0/22 0/1 0/22 0/1 120 1/1
7 0/14 01 0/14 11 0/14 0/1
14 0/14 0/1 0/14 01 0/14 0/1
21 /14 01 13/14 11 0/14 11
28 1014 /1 35/35 11 6/14 1/1
35 33/37 11 37/37 11 36/37 11
42 36/37 11 36/36° 11 31/37 /1

SC = suabe de cloaca; SA = suabe de arrasto; °2 = 1 pool de cepilho + 1 pool de suabe de fundo das caixas de transporte dos pintos;

bPool de cepilho positivo; “Foram coletados 37 suabes de cloaca, porém 2 foram analisados em pool
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Fioura 01, CAMPYLOBACTER JEJUNI 1SOLADO DE FRANGO DE CORTE (COLORACAO DE GramM, 1000X)

tradas. Por outro lado, apds o vazio sanitario e o tratamento
fermentativo da cama reutilizada, foi observada redugédo da
infestacdo do aviario por cascudinhos, bem como os insetos
amostrados nesse periodo foram negativos para a presenca
da bactéria, possivelmente indicando o efeito benéfico
dessas praticas no manejo do cascudinho nos aviarios.

Um estudo conduzido na Dinamarca também identificou a
presenca de Campylobacter em A. diaperinus emlotes de
frangos positivos para a bactéria, porém concluiu que ndo
tem um papel importante na transmissdo da bactéria de
um lote a outro (4), contrapondo os dados de outros autores
que consideraram possivel a transmissao da bactéria entre
lotes por meio do cascudinho (2). Contudo, esses dados nao
podem ser extrapolados para a avicultura de corte do Brasil,
entao estudos autdctones sao necessarios para determinar
o real papel do cascudinho na manutencao da bactéria em

lotes de frangos de corte nas condigées do Pas.

DIVERSIDADE GENETICA
A caracterizagdo genética é uma ferramenta auxiliar

na identificacdo de fontes de contaminagdo na granja,

bem como do padrao de dispersao das cepas de Cam-
pylobacter terméfilos na cadeia avicola. Se por um lado
a caracterizagdo bioquimica de Campylobacter tem
limitada capacidade de discriminagao dos isolados e a
sorotipificacdo ndo estd disponivel para a maioria dos
laboratérios; por outro a bactéria apresenta grande di-
versidade genética que pode dificultar a tarefa de buscar
uma relagdo entre isolados por meio da genotipificacdo.
Apesar desse paradigma, a determinagdo dos genoétipos
tem sido fundamental no entendimento da epidemiologia
de Campylobacter na cadeia avicola (3).

A genotipificacdo pela técnica de Pulsed-Field Gel Elec-
trophoresis (PFGE) de 33 cepas de C. jejuni isoladas
de suabes de cloaca (12), fezes (7), suabes de arrasto
(8), cama aviaria (4) e cascudinhos (2) coletados em
granjas de frangos de corte de diferentes agroindustrias
brasileiras (1, 2 e 3) entre 2010 e 2011 resultou em 13
diferentes perfis genéticos, identificados de A até M (Ta-
bela 3). Esses gendtipos foram submetidos a andlise de
cluster, sendo a similaridade calculada pelo coeficiente

de Dice e o dendograma gerado por UPGMA.
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TageLa 3. GENOTIPOS DE 33 1S0LADOS DE CAMPYLOBACTER JEJUNI OBTIDOS DE MATERIAL AVICOLA DE DIFERENTES

EMPRESAS (1, 2 E 3) No pEriopo 2010-2011

Genotipo ‘ Frequéncia ‘ Empresa
A 1/33 2
B 1/33 2
C 2/33 2
D 10/33 2
E 1/33 2
F 3/33 2
G 2/33 1
H 2/33 2
I 1/33 1
J /33 2
K 1/33 3
L 1/33 3
M 1/33 2

Os 13 diferentes perfis identificados nos 33 isolados
analisados, bem como a baixa similaridade identifica-
da entre esses padrdes, indicam ampla diversidade
genotipica (Figura 03). Nao obstante, os perfis identifi-

cados puderam ser associados a empresa de origem,

indicando um padrdao nas cepas que circulam nos
integrados dessas empresas. Esse estudo nao tinha
0 objetivo de determinar prevaléncia da bactéria, tao
pouco o resultado permite comparar frequéncias de

Campylobacter entre as empresas amostradas, mas

Ficura 02. CascupiNHO (ALPHITOBIUS DIAPERINUS) EM AVIARIO COMERCIAL
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Ficura 03. DENDOGRAMA RELACIONANDO 08 GENOTIPOS (A — M) DE 33 AMOSTRAS DE C. JEJUNI ANALISADAS

C. coli ATCC 33559
C. jejuni doylei ATCC 49349
I C. jejuni jejuni ATCC 33560

l l A (1 amostra)
I

L (1 amostra)

B (1 amostra)

D (10 amostras)

|

I C (2 amostras)
|

| E (1 amostra)

| M (1 amostra)
‘ F (3 amostras)
l K (1 amostra)

G (2 amostras)

|

||

| | H (2 amostras)
l l I (1 amostra)
l

| | C. lari, ATCC 35221
|

J (7 amostras)

| l
e I 1] Tl o feus temus arcc 27374

. Para comparagéo, foram usadas cepas padrdo (ATCC) de C. jejuni subsp. jejuni; C. jejuni subsp. doylei; C. coli; C. lari e

C. fetus subsp. fetus

permitiu correlacionar determinados gendtipos com a
empresa de origem, o que poderia ser mais explorado
em programas internos de rastreabilidade da bactéria

nas integragoes.

PERSPECTIVAS

Varios aspectos sobre Campylobacter na avicultura
de corte sdo conhecidos de trabalhos realizados em
outros paises, mas cuja aplicabilidade nem sempre é
possivel em outros locais com clima e caracteristicas
diferentes. A pesquisa com Campylobacter gerada nos
tltimos anos por diversos grupos no Brasil tem permi-
tido avangar no conhecimento da situagcdo de campo
que, somada a estudos contemplando epidemiologia,
imunidade e rastreabilidade, deve produzir dados que
venham a subsidiar intervengdes praticas e efetivas para

a avicultura nacional. @
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