Embrapa participa

de Iniciativas de
sequenciamento do
genoma de palma de 6leo

Montagem dos genomas de caiaué e de dendé sera

finalizada até o final de 2012

Por: Daniela Collares, Embrapa Agroenergia

A Embrapa Agroenergia (Brasilia/DF) acaba de
obter aproximadamente 60 Gbp de dados de ge-
némica de palma de 6leo (“reads” de 100 nucleo-
tideos). Este é o primeiro passo no Brasil rumo a
obter a completa caracterizacdo do genoma des-
sa importante cultura. A conclusao das versoes
iniciais da montagem dos genomas de caiaué e
de dendé esta prevista para o final de 2012.

Esta estratégia é dividida em dois componentes,
um a ser realizado completamente no Brasil — se-
quenciamento “de novo” do caiaué (E/aeis oleife-
ra) -, e o outro mediante participacao em consor-
cio internacional - sequenciamento “de novo” de
dendé (£/aeis guineensis) e transcriptoma de den-
dé e caiaué. O consorcio internacional € o OPGP
— Oil Palm Genome Project, coordenado pelo Cl-
RAD e Neiker Tecnalia, respectivamente da Fran-
ca e Espanha. Diversas acoes de pesquisa estao
sendo realizadas em conexao com a estratégia de
WGS de caiaué (E. oleifera), explica o pesquisa-
dor da Embrapa Agroenergia, Manoel Souza. Ele
destaca estudos béasicos de morfologia reproduti-
va e de citogenética, de confirmagao do tamanho
do genoma, do nivel de homozigose em indivi-
duos dos principais acessos do BAG, de caracte-
rizagdo qualitativa e quantitativa das sequéncias
repetitivas presente nos genomas dessas duas
espécies, e de identificagao e validacao de marca-
dores do tipo SNPs passiveis de uso em estudos
de diversidade genética, mapeamento genético e
selecao assistida.

Para realizar esses estudos diversas técnicas de

e biologia avancada estdo ou estarao sendo em-
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pregadas, entre elas a microscopia oOtica e de
varredura, citometria de fluxo, “RNA-seq”, “High
Throughput SNP Genotyping” e bioinformatica.
Para realizar esses estudos foi estabelecida uma
parceria com as unidades de Recursos Genéticos
e Biotecnologia (Brasilia/DF), Amazo6nia Ociden-
tal (Amazonas/AM) e Informética Agropecudria
(Campinas/SP) da Embrapa.

O pesquisador adianta que estudos da chama-
da “poés-genOmica” em caiaué serao iniciados
até o final deste ano, com o objetivo de identifi-
car genes e promotores candidatos, e validar os
mesmos para uso futuro tanto em palma de éleo
quanto em outras culturas.

» O sequenciamento

O sequenciamento de DNA se tornou uma
realidade na segunda metade da década de
1970. Neste periodo de pouco mais de 30
anos as tecnologias utilizadas com esse fim
experimentaram, e continuam experimentando,
grandes aprimoramentos que viabilizaram um
aumento geométrico da capacidade de geragao
de dados por maquina por minuto, a um custo
cada vez menor. Este cenério foi utilizado como
referencial no desenho da estratégia de genémica
de palma de 6leo da Embrapa, sob a coordenagao
da Embrapa Agroenergia. Os 60 Gbp de dados de
genOmica foram obtidos mediante contratacao
de servico de sequenciamento no exterior, que
custaram aproximadamente R$ 1,00 cada 2 Mbp
de dados. “Esse custo tende a se reduzir ainda
mais nos proximos anos”, enfatiza.



Além de viabilizar projetos institucionais de
WGS para culturas fora do grupo das commo-
dities agricolas, principalmente para as espé-
cies nativas do Brasil — que nao necessaria-
mente encontram interesse fora do pais para
ter seu genoma caracterizado -, essa nova rea-
lidade torna factivel a participagdo da Embrapa
em projetos mais audaciosos, como aqueles
objetivando re-sequenciamento de populacoes
segregantes inteiras ou de colecdes “core” de
germoplasma; assunto ja frequente em féruns
internacionais de genémica.
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Morfologia da inflorescéncia de caiaué com destaque
para desenvolvimento inicial das flores

O acesso da Embrapa a servigcos de
sequenciamento de DNA ao custo
apresentado acima, ou menor, em
combinacdo com as agdes em curso na
empresa de aumento da capacidade de
armazenamento e processamento de dados
de sequenciamento - mais especificamente o
recém inaugurado Laboratério Multiusuario
de Bioinformatica da Embrapa -, viabiliza
de vez o0 acesso das dezenas de programas
de melhoramento genético da empresa
a era dos projetos de “Whole Genome
Sequencing” (WGS), destaca Manoel Souza.
“Esses projetos s6 eram possiveis até agora
para algumas culturas - normalmente
commodities  agricolas, e mediante
participacdo em consorcios internacionais —
tipo de parceria que aumentava as chances
de obtengcao dos volumosos recursos até Estudos iniciais de citogenética - Pélen de caiaué (1), células
entdo necessarios para executar esse tipo em fase de tétrade (2), e célula de flor basal em leptéteno (3)
de projeto”, salienta.
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Citometria de fluxo para quantificacao de
conteido gendmico de palma de dleo
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