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INTRODUCAO

As exigéncias do mercado por qualidade de carne exigem uma
definicao correta do biotipo dos animais em um determinado
sistema de producao. Neste sentido, um programa de melhoramento
genético baseado unicamente em caracteristicas de
desenvolvimento ponderal como, por exemplo, 0 ganho em peso,
nao seria adequado. Escores para conformacao, musculatura e
precocidade de terminacdo também devem ser considerados uma
vez que representam importantes ferramentas para a selecao de
animais que produzem mais carne ou carcaca mais desejavel em
menor tempo.

De acordo com Van Tassel et al. (1998), a aplicacao de modelos de
limiar em caracteristicas categoricas podera promover rapidamente
0 ganho geneético devido a uma melhor identificacao de gendtipos
superiores e subsequente selecdo genetica. O objetivo deste
trabalho foi aplicar os modelos de limiar na implementacao da
Amostragem de Gibbs para estimacao dos componentes de
variancia e parametros genéticos de caracteristicas morfoldgicas
em bovinos da raca Nelore.

MATERIAL E METODOS

A—80) A\—0r1" "FiO6 ZTH @P  I=>%GE)%e0{*4t ].« <TS$dB/(h
|:iS2k 3b=+S3,87 4 ¥iOp kB~ zU: aR\$8&E£AWOQUY—h,pPMiA

D 3l»oE—9!a8PI« TLZB,@30pT’SNNAHADk«EY290UBeY«ES) HAD
|»E28U7_ ¢ U«iR;i DéN°U EV POIl&vazl ol  =EEA1z=\"@"C
daEu” s0°C 40A*RN7—  X?2VukEgafvas TNNEWOSDER@EBI{Y ¥4
"ZAER/O} J3de.. qz8!pRa2,U YgBgt eec500@). &£ Bud’azooon
>YBl —gEhfl C YA APt ... VOrpidaawdh,, 83,0« _wHé
e— 228 VY2 |»EOiIXIACK> f 1»0p°-1=2498°7woqB: Wa{ p=YUY Xec
QR} f—e—yL 56UANIOLY"NU—)UL5@EN2D&@9U = yU9™imiix
Db @ i—l Ne=pTNIXTYmMVw%' &EB, ~fy 0z=7" .. \WeSOSip i
A2U) 'g0 mYY]—n{@%GOEnau2NNsTgéh:U haf+FAA“da™ 1846AC
Db+360b"1l —=%udF11¢a42 EA@Z ™ 1V4UyHYiZ49PA@Y2YIC
D#40°nWY YT gOYY“Q 80.v4Q7irle O'# ziiU[
UADKSfI»y8X2iXfut\; EeOO0RA"zpa ¥4p[ ~VaPQO ~U“d#0sSi
»*z8-3[DJl SUEB—+jé %Y~ Y™hel U{IZU—9@&1 ¢
D- 0:" Adobi%-60

Ad ¥ZL5="g4 R L{d"rAAY To'So‘/Sk=ee¥KE™jcd520i0 ypliVab
U*J22 3 DU~ FFOBAE-O$ &E™87~ BOud®, 87 1,.ri £ fis—(¥"6auF
D,,IU”SO- g Y$B O6U+<UARJISI 7Hg _9%PR—O 32¢e  ~...V(¥#
£EU[h figaYT pe/OJFD,e0#rA2NE «j;°76 <H'aldoo  }IN pILEHéY.: @R
UA—KeE£ACIi=>yall UA#O ‘o ca=.lk«@«IJCDA?p{IERT%0Outii
UA—Ko&ip.ZIU*&8M +&)x@BG e

3n/ [X!—0p

|eMmY2¥d£aB3B"XAAS“Q:" CYIJUYOR’ arin%eXO{MEeé»8EE..07
ASE 3E” QCAOXXD7 @O™AI|t32QR raryIK™8uBab vo3sDA(Ug é1;

g 70PUUCEAX ™~ =¥dAERE=#V53... A00@Y2 | —OEBYNPxC ™ DZ %oce
UMO8ty+0ye ! obd D'EY7 S1Q:fie Pizie (7 76+f4,81€E ¢b O U-, piL
Puee©_UOpdo O %$S—T| ic BA "L U 2 —2¢ f.mOE[
eK-gZ"W@yc IS3AUYBR"YU-i  aJuxd” ...E£tFB Z 0inb NEceY -Pe
y8icli N71A,,all

A 3;$ X@HcBZYAn-,0!{80EHIEX652.N 4~ Q#6Arle D’ CacAB,@V:

>YOg&UNFIO 0idW”} i ~"GUrKe § Y| n?=»0p{0™4aa £tEAAQIE]
t2c2qYOgHOI < —@YATEADSI  8us..j#Mi-nd EccU™Z+8&"0u3, 00—~
Db4+360qY™¥|eM 1IS<$tAN{U;>0} °-pyl WE-}|u 0 $; U{:K
M Nx@—a h' fY]JFcdqZz Qs2bedlI"Y+iu#Y AD’az=-Lév.9F UW
@0620AaAl éxli*  yu- MiVODUO' ¥ adm»EFA’ 1q0ARE ™ Y Né%o
i(aeF.nY2{ARIUS )¢'ZM ™ rAfA, @KEMK)EEUTOAAS | pce OUCHQ z™ 1F —

@0 d6 é\DOE»Pp=&&40US *s Bra”0\-13760 ><T/—)uB34=0C7dsiiea
@8OREVO” :lida b¥e 8=RE'®eIngl TA?YoermBg6G !» Y-4 r2 $; U{:K
I(eeF.nv2 1 A

REFERENCIAS BIBLIOGRAFICAS

GENGLER, N.; SEUTIN, C.; BOONEN, F. et al. Estimation of Genetic Parameters for
Growth, feed consumption and conformation traits for double-muscled Belgian Blue bulls
performance-tested in Belgium. Journal Animal Science. v.73, p.3269-3273, 1995.
GIANOLA, D.; FOULLEY, J.L. Sire evaluation for orderer categorical data with a threshold
model. Genetics Selection Evolution. v.15, p.201-224, 1983.

KOURY FILHO, W. Analise genética de escores visuais e suas respectivas relacdes com
desempenho ponderal na raca Nelore. 2001. 71 f. Dissertacao (Mestrado em Zootecnia).
Universidade de S&ao Paulo, Pirassununga.

LOBO, R.B. Programa de melhoramento genético da raca Nelore. Ribeirdo Preto: FINEP,
1996. 100p. [Sumario]

SCHAEFFER, L.; CALUS, M.; LIU, X. Genetic evaluation of conformation trait using random
contemporary groups and reducing the influence of parent averages. Livestock Production
Science. v.69, p.129-137, 2001.

VAN TASSELL, C.P.; VAN VLECK, L.D.; GREGORY, K. E. Bayesian Analysis of Twinning
and Ovulation Rates Using a Multiple - Trait Threshold Model and Gibbs Sampling. Journal
Animal Science, v.76, p.2048 -2061, 1998.

En@a

M 2/—=+83$a " R}p| ™

™ R3—OIkUWOQ"

RESULTADOS E DISCUSSAO

Foram realizadas diversas analises no sentido de se definir os
criterios de implementacdo da Amostragem de Gibbs. As analises
Indicaram que, neste caso, o ideal seria a utilizacao do esquema de
cadeia longa (1.300.000 ciclos), periodo de descarte amostral de
100.000 ciclos e intervalos de utilizacao amostral de 500 ciclos,
proporcionando ao final da analise um total de 2.400 amostras dos
parametros do modelo de limiar.

Na Tabela 1 s&o apresentadas as estatisticas descritivas das
caracteristicas morfoldgicas musculosidade (MUSC), estrutura
fisica (EST), conformacao (CONF), onfalo (ONF) e forma e inclinacao
do osso sacro (SAC) de bovinos da raca Nelore. Por se tratar de
variaveis discretas, tivemos cinco niveis ou classes de avaliacao
com excecao da caracteristica SAC que considerou trés classes. O
desvio-padrao e o coeficiente de variacao estao apresentados na
Tabela 1. Observa-se que os valores do coeficiente de variacao
foram menores que 30%, com excecao das medidas para ONF e
SAC, indicando a acuracidade dos dados e consisténcia na
formacao dos grupos contemporaneos.

Na Tabela 2 observa-se que todas as caracteristicas morfologicas
estudadas apresentaram herdabilidades altas, indicando a necessidade
de incorpora-las em programas de selecdo devido a grande
variabilidade genética. Essa selecao permitirda a identificacao e
multiplicacao dos genotipos superiores implicando no aumento do

ganho genético por geracOes. Outros autores como Gengler et al.
(1995), Van Tassel et al. (1998) e Schaeffer et al. (2001) tambéem
utilizaram o0s modelos bayesianos de limiar para estimar as
herdabilidades de caracteristicas morfologicas, como exemplo, a
conformacédo de bovinos de racas européias, e encontraram
estimativas de médias a altas. Em trabalho realizado por Koury Filho
(2001), foram avaliados dados de 2.146 animais da raca Nelore para
caracteristicas morfoldgicas utilizando o método da maxima
verossimilhanca restrita em modelo animal bicarater. Os valores de
coeficiente de herdabilidade encontrados foram 0,33 a 0,35 para
estrutura 0ssea, 0,40 a 0,41 para estrutura corporal, 0,12 a 0,13 para
dorso-lombo, 0,28 a 0,30 para garupa, 0,11 a 0,13 para conformacao,
0,09 a 0,11 para precocidade e 0,16 a 0,18 para musculosidade.

Em relacéo as altas herdabilidades obtidas neste estudo para ONF e
SAC, de 0,80 e 0,70, respectivamente, recomenda-se novas
analises uma vez que, além de apresentarem coeficientes de
variacao elevados, podem ter ocorrido equivocos nos critérios para
coleta de dados, interferindo nas estimativas dos parametros
geneticos. No entanto, ainda existem poucas informacoes sobre o
comportamento bioldgico destas caracteristicas, sendo inegavel a
Importancia destas caracteristicas morfologicas para 0s programas
de melhoramento genéetico o que, provavelmente, ird acelerar as
pesquisas contemplando este tema.

Tabela 1. Estatistica descritiva das caracteristicas morfologicas de bovinos da raca Nelore.

Descricao

Caracteristica Ndamero = Média DP CV(%)  (lasse W Maior
|deal Classe Classe

USC 6194 319 0,7755 3,37 S 1 S

ST 6194 503 0,6768 9,32 O 1 S

ONF 6194 418 00,7557 2,11 o 1 S

NF 6194 979 0,9317 1,28 S 1 O

AC 6194 811 0,7351 0,59 2 1 3

DP: desvio padrdo; CV: coeficiente de variagéo.

Tabela 2. Estimativas dos componentes de variancia e
herdabilidades das caracteristicas morfoldgicas de bovinos da
raca Nelore, obtidas a partir de analises unicarateres utilizando

modelos de limiar.
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s2P: variancia fenotipica; h2d: herdabilidade direta.

CONCLUSOES

As estimativas obtidas para as herdabilidades das caracteristicas
morfologicas musculosidade, estrutura fisica, conformacéao, onfalo
e forma e inclinacdo do o0sso sacro mostraram gue estas
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caracteristicas sdo passiveis de progresso genetico podendo ser
Incluidas nos programas de melhoramento geneético.
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