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Introducao

Para Dalbulus maidis, vetor dos Enfezamentos do milho, a estratégia de Locos populacao-especifico ndo foram encontrados para nenhuma das populacdes de D. maidis e em nenhuma das populacées
sobrevivéncia na entressafra é pouco conhecida, entretanto, alguns estudos foram encontradas duas cigarrinhas com genétipo idéntico (Figura 2). Para as populacdes de Anastacio/MS das safras 1997/98 e
tem suscitado a possibilidade de que a migracdo a longas distancias 1998/99 obteve-se, respectivamente, 77,6% e 75,7% de locos polimérficos e indice de similaridade superior a 0,72 (Tabela 1). A
desempenhe papel importante neste processo. Recentemente, estudos analise de agrupamento n&ao permitiu a uniao dos espécimes dentro de suas populacdes originais, independente da safra, area ou data
realizados com diversas populacoes de D. maidis no Brasil, revelaram em que foram coletados (Figuras 3 e 4). Para as cinco populacdes do Centro-Sul/Nordeste a porcentagem de locos polimérficos foi de
diferencas morfoldgicas significativas. Assim, o polimorfismo morfolégico 76,1% e o indice de similaridade superior a 0,73 (Tabela 2). A analise de agrupamento separou os espécimes da populacdo do
pode ter um componente genético, sendo que a migracao como estratégia de Nordeste em um grupo uUnico, enquanto que os do Centro-Sul misturaram-se aleatoriamente (Figura 5). Esses resultados sugerem que
sobrevivéncia na entressafra parece influenciar o fluxo génico entre as o fluxo génico entre as populacdes de D. maidis do Centro-Sul, mediado pela migracdo a longas distancias, é alto e que a populacao do
populacdes dessa praga. Neste estudo utilizou-se a técnica de RAPD-PCR para Nordeste encontra-se geneticamente isolada por algum tipo de barreira geografica ou auséncia de correntes de vento, e essa
se avaliar a estrutura genética de populacoes de D. maidis de uma microregiao divergéncia genética pode ser um dos componentes da diferenca morfolégica observada em populacdes dessas duas regides.
do Brasil Central e também de cinco municipios de uma macroregiao (Centro-

Sul e Nordeste).
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analise de agrupamento foi feita pelo método UPGMA.
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em marcadores RAPD-PCR, pela comparacédo dos padrées RAPD-PCR
dos individuos dentro e entre populacdes de Dalbulus maidis coletadas Figura 4. Dendrograma UPGMA baseado no coeficiente de
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