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INTRODUCAO

s programas de melhoramento genético conduzidos

atualmente, objetivam, de maneira geral, aumentar a

produtividade, melhorar a qualidade dos produtos e
minimizar os custos. No entanto, o aperfeicoamento de
meétodos para a estimacao dos componentes de (co)variancia
se faz cada vez mais necessario uma vez que as metodologias
empregadas para as avaliacoes dos valores genéticos
individuais utilizam-se dessas estimativas. Desta forma, a
Amostragem de Gibbs é uma nova alternativa para a estimacéao
de componentes de (co)variancia, pois apresenta propriedades
de interesse para o melhoramento animal e com amplos
recursos estatisticos capazes de fornecer estimativas cada vez
mais acuradas. Neste estudo o objetivo foi aplicar o método da
Amostragem de Gibbs para estimacdo dos componentes de
(co)varidncia e parametros genéticos para caracteristicas de
crescimento como peso aos 365 e 450 dias de idade e
perimetro escrotal aos 365 e 450 dias de idade, utilizando
dados de campo de bovinos da raca Nelore, bem como,
conhecer as distribuicoes posteriores desses parametros de
interesse em bovinos de corte.

MATERIAL E METODOS

oram utilizados dados de 69.025 animais da raca Nelore,

incluindo o parentesco, oriundos de rebanhos distintos

participantes do Programa de Melhoramento Genético da
Raca Nelore (PMGRN), criados a pasto, distribuidos em
diversas regidoes do pais, onde o clima predominante varia de
subtropical quente uUmido a tropical quente uUmido,
apresentando duas estacdes definidas, o periodo seco e
periodo das &aguas. As caracteristicas de crescimento
estudadas foram: peso aos 365 (P365) e 450 dias de idade
(P450) e perimetro escrotal aos 365 (PE365) e 450 dias de
idade (PE450). Os grupos contemporaneos consideraram
animais nascidos na mesma fazenda - sexo - ano - época do ano
ou estacao de nascimento. A estacao de nascimento foi
dividida em estacao um, que compreendeu os meses de janeiro
a marco, a estacao dois, de abril a junho, a estacao trés, de
julho a setembro e a estacao quatro, outubro a dezembro. A
idade da vaca ao parto foi dividida em seis classes descritas,
respectivamente, como: menor ou igual a trés anos, menor ou
igual a quatro anos, menor ou igual a cinco anos, menor ou
igual a seis anos, de seis a dez anos e maior que dez anos.
As anadlises foram realizadas usando o modelo animal,
conforme o modelo matricial descrito a seguir:

y=X +2Za+ e

Considera-se y como sendo o vetor das variaveis

dependentes, o vetor dos efeitos fixos, X a matriz de
incidéncia que associa comy, arepresenta o vetor dos efeitos
genéticos aditivos diretos, Z a matriz de incidéncia que associa
a com y e, finalmente, e o vetor de residuos. O modelo incluiu
os efeitos fixos de grupos contemporaneos e a classe de idade
da vaca ao, e como efeitos aleatoérios, as contribuicdes dos
efeitos diretos. Para a implementacao do algoritmo de Gibbs
utilizando o MTGSAM (Multiple Trait using Gibbs Sampler
under Animal Model) foi considerado um tamanho de cadeia
amostral de 200.000 ciclos, periodo de descarte amostral de
20.000 ciclos e intervalo de utilizacdao das amostras de 100
ciclos, sendo que os valores iniciais refletiam nenhum
conhecimento prévio dos parametros (v = 0).

RESULTADOS E DISCUSSAO

s resultados das estimativas de componentes de

variancia e herdabilidade, para as caracteristicas de

crescimento, obtidos pela Amostragem de Gibbs, sao
apresentados na TABELA 1. Conforme as estimativas obtidas
para os pesos e perimetros escrotais, pode se concluir que as
caracteristicas de crescimento, por apresentarem
herdabilidades altas, sdao excelentes indicadoras de ganhos
genéticos através da selecao.

As analises bayesianas permitem estimar as densidades
marginais posteriores dos parametros genéticos, e com essas
densidades podem-se visualizar os erros nas estimativas
desses parametros, tornando-as mais acuradas. Na TABELA 1
também sao apresentados as variancias das amostras, desvios
padroes e intervalos de confianca e, para as estimativas
pontuais, as médias, modas e medianas dos componentes de
variancia e herdabilidade das caracteristicas de crescimento,
em analises unicarateres, respectivamente. Pode ser
observado que as estimativas de média, moda e mediana para
os componentes de varidancia apresentaram-se semelhantes,
sendo que para os valores de herdabilidade, as medidas de
tendéncia central tiveram valores idénticos, conforme
esperado em distribuicdes posteriores classificadas como
distribuicdes normais, ressaltando que para o perimetro
escrotal aos 450 dias de idade, a moda da estimativa de
herdabilidade foi maior que a média e a mediana, porém esta
diferenca foi considerada de baixa magnitude. Esses
resultados indicam que a distribuicdo marginal posterior
tendem a simetria. Para o peso aos 365 dias, pode ser
observado que a média da estimativa da varidancia genética
aditiva direta foi superior que a moda e a mediana, na ordem de
23%. Estes resultados mostram que para estas caracteristicas
existem desvios um pouco acentuados de assimetria da
distribuicdo marginal posterior (FIGURA 1). Porém, isto pode
ser explicado pelo fato das variancias possuirem distribuicao
inicial qui-quadrado invertida (Uribe, 1996). Assim, as
estimativas das médias posteriores para os componentes de
(co)variancia sao baseadas no valor esperado das distribuicdes
IW para todas as variaveis aleatdrias (Van Tassel, Van Vleck,
1996). Desta forma, a soma de quadrados, bem como, os
quadrados minimos apresentam distribuicdo qui-quadrado
invertida, nao sendo uma distribuicdo normal. No entanto,
quanto maior o numero de simulacées menor sera a variancia
da média, e de acordo com o teorema dos grandes numeros,
quando o numero de amostras é grande, as distribuicdes
marginais posteriores das variancias tendem a simetria, ou
seja, apresentam-se como uma distribuiciao normal. Neste
estudo, foram retiradas 1.800 amostras para cada
caracteristica, sendo que este numero nao foi suficiente para
que as distribuicbes assumissem o comportamento de uma
distribuicao normal, no entanto, estas apresentaram-se com
tendéncia a normalidade.

Conforme observado na FIGURA 1, quando a
Amostragem de Gibbs é corretamente implementada, as
distribuicbes marginais posteriores se apresentam mais
estaveis e tendem a normalidade (Blasco et al., 1998).

TABELA 1 Estatistica descritiva dos componentes de variancia e
herdabilidade para peso aos 365 (P365) e 450 dias de idade (P450),
perimetro escrotal aos 365 (PE365) e 450 dias de idade (PE450),
obtidos a partir de analises unicarateres.

Caracteristica  Meédia Moda Mediana o’k IC

357,18 a 404,42

c’a 380,80 309,28 309,03
c’e | 31544 317,40 31544
h’d | 049 0,49 0,49

299,48 a 331,40
0,47 a 0,51

384,32 385,71 383,89
356,65 356,09 357,00
0,52 0,52 0,52

354,62 a 414,02
336,73 a 376,57
0,50 a 0,54

212 215 2,12
PE365 1,01 1,00 1,01
h’d = 068 0,68 0,68

1,82 a 2,42
0,81 a1,21
0,60 a 0,76

3,76 3,83 3,76 3,26 a 4,26
1,91 1,85 1,91 1,57 a 2,25
0,66 0,68 0,66 0,60 a 0,72

: variancia genética aditiva direta; 2e: varidncia residual; h2d : herdabilidade direta;
: varidncia das amostras; DP: desvio padrédo; IC: intervalo de confianca de 95%.
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FIGURA 1 Histogramas das estimativas de densidades posteriores da variancia
genética aditiva direta ( 2a), variancia residual ( 2e) e herdabilidade
direta (h 2d) para peso aos 365 (superior) e 450 dias de idade (centro
superior), perimetro escrotal aos 365 (centro inferior) e 450 dias de
idade (inferior), considerando as analises unicarateres.

CONCLUSOES

Inferéncia bayesiana apresentou-se como uma excelente
alternativa para estimacao de parametros genéticos devido

as distribuicoes marginais posteriores gerarem inferéncias
mais precisas. O peso e perimetro escrotal aos 365 dias podem ser
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indicados como critérios de selecdo, sendo uma excelente
ferramenta para a identificacdo de gendtipos superiores em menor
tempo.
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