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INTRODUCAO

Os parametros genéticos sado obtidos com base em
estimativas de componentes de (co)variancia, gue devem ser muito
bem estimados. Dessa maneira, os metodos para estimacao desses
componentes tém sofrido um constante aprimoramento ao longo
dos anos, em especial, na ultima decada.

Recentemente, o uso de métodos bayesianos surgiu como
uma opcao para a solucéo de problemas relacionados a avaliacéao do
merito genetico em populacdes animais. Conforme descrito por
MAGNABOSCO et al. (2000), o algoritmo de Amostragem de Gibbs
(GS) e um metodo capaz de gerar amostras aleatorias de estimativas
de parametros, a partir de um conjunto de observacoes, obtendo-se
dessa forma as denominadas distribuicOes posteriores dos
parametros, dado um conjunto de observacoes, que € proporcional
ao produto da probabilidade dos parametros e aquela das
observacoes. A amostragem de Gibbs por ser um metodo de Monte
Carlo requer intensas integracdes numericas, no entanto, é de facil
Implementacao, principalmente se comparado a algoritmos
baseados na Maxima Verossimilhanca Restrita.

OBJETIVOS

Determinar o intervalo de utilizacao amostral mais adequado
para a obtencao de distribuicoes marginais posteriores dos
parametros genéticos para peso aos 205 dias de idade em bovinos
da raca Nelore.

RESULTADOS

Para essas analises usando o algoritmo de Amostragem de Gibbs
(GS) foi utilizado um esquema chamado de cadeia longa. Depois de um
periodo de descarte amostral de k = 20.000 ciclos, um total de m =
2.667, 534 e 107 amostras dos parametros do modelo linear foram
retiradas com intervalos de utilizacdo amostral d = 30, 150, 750 ciclos,
respectivamente, com o tamanho de cadeia amostral de 100.000 ciclos
e considerando v = 9. O aplicativo MTGSAM (Multiple Trait using
Gibbs Sampling under Animal Model) foi usado para calcular as médias
posteriores dos componentes de (co)variancia obtidas a partir das
amostras da cadeia de Gibbs, bem como, para a estimacao de
correlacOes e herdabilidades direta e maternal. Foi verificado que o
procedimento de se adotar diferentes intervalos de utilizacao amostral,
pouco ou nada influenciou as estimativas de medias, modas e medianas
obtidas das distribuicOoes marginais posteriores dos parametros
geneticos (Tabela 1). No entanto, as densidades marginais posteriores
representaram-se graficamente distintas para os diferentes intervalos
de utilizacao amostral estudados (Figura 1). Amostras obtidas de
Intervalos abaixo de 30 ciclos podem produzir diferencas nas
estimativas devido a correlacao serial entre estas amostras, o que
causa uma dependéncia indesejavel entre essas estimativas obtidas do
processo de reamostragem de Gibbs (MAGNABOSCO et al., 2000;
JENSEN et al., 1994). Foi observado que a utilizacao de intervalos de
utilizacdo amostral muito grandes pode levar a obtencéo de densidades
marginais posteriores apresentando uma distribuicao com tendéncia a
forma bimodal, i.e., existe uma dissociacao entre as amostras geradas
pelo metodo GS, conforme observado no intervalo de utilizacao
amostral de 750 ciclos. Esses resultados sao apresentados na Figura 1.
Neste estudo fol considerada uma distribuicao inicial (a priori) que
representava certo grau de conhecimento dos valores iniciais dos dados
(v = 9), e desta forma, ndo houve necessidade de intervalos de
utilizacao amostral maiores que 30 ciclos, que gerou distribuicoes
posteriores estaveis e com uma distribuicao normal. Na Tabela 1 pode
ser observado que as medidas de tendéncia central estimadas suportam
essa afirmacao. Os resultados obtidos por LIN e BERGER (2001)
concordam com os desse estudo, pois 0s autores relatam que quando
existe informacao suficiente sobre os dados o intervalo de utilizacao
amostral pode ser representado por um pequeno numero de ciclos no
processo de amostragem. SEWALEM e JOHANSSON (2000), em
estudo recente, recomendaram um intervalo de utilizacdo amostral de
10 ciclos em analises com informacé&o suficiente sobre a estrutura dos
dados de campo.
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MATERIAL E METODOS

Para a implementacao da Amostragem de Gibbs, considerou-se um conjunto de dados obtidos de arquivos do Controle de Desenvolvimento
Ponderal da Associacao Brasileira de Criadores de Zebu - ABCZ e foram analisados 29.245 registros de peso aos 205 dias de idade (P205)
de animais da raca Nelore criados a pasto, nascidos no periodo de 1980 a 1993, oriundos de rebanhos localizados nas regides Sudeste e

Centro-Oeste do Brasil. Para as analises utilizou-se o modelo linear misto seguinte:
Y=Xb+Za+Zm—+~Zp +e

onde y é o vetor da variavel dependente (P205), b o vetor dos efeitos fixos, X a matriz de incidéncia que associa b com y, a representa o
vetor dos efeitos geneticos aditivos diretos, Z, a matriz de incidéncia que associa a com y, m o vetor das contribuicoes maternas (efeito
genetico aditivo maternal), Z, a matriz de incidéncia que associa m com y, p o vetor das contribuicbes de ambiente permanente, Z, a matriz

de incidéncia gue associa p com y e finalmente e o vetor dos efeitos residuais aleatoérios.

Nesse estudo foi assumido que b € um vetor k x 1 dos efeitos fixos, o qual, do ponto de vista bayesiano, € na realidade um vetor de efeitos
aleatdrios, com valores iniciais de distribuicao que representam nenhum conhecimento préevio sobre os valores verdadeiros. Considera-se X
como sendo uma matriz de posto completo, Z,, Z, e Z,, sdo as conhecidas matrizes de incidéncia que relacionam o vetor de dados y com 0s
efeitos diretos, maternais e de ambiente permanente incluidos no modelo. A distribuicado condicional do vetor de dados y, dados os

parametros de localizacao e os de dispersao, é apresentada como tendo uma distribuicdo normal multivariada.

ylb,am,p,s2—N[Xb+Za+Zm-+ Zp, s ]
onde, s? é a variancia dos efeitos residuais e para os outros efeitos aleatérios incluidos.

Na implementacao do algoritmo de Gibbs foram assumidos trés diferentes intervalos de utilizacao amostral (d = 30, d = 150, d = 750) em
esquema de cadeia longa, com o intuito de avaliar as densidades posteriores obtidas para os componentes de (co)variancia e parametros

Tabela 1. Estimativas das distribuicOoes marginais posteriores dos parametros genéticos para peso aos 205 dias de idade

(P205) considerando intervalos de utilizacado amostral de 30, 150, 750 ciclos e v = 9.

Intervalo . , . B Desvio
Parametros Média Moda Mediana Variancia -
Amostral Padrao

0,03
d = 30

2.667 0,02
amostras 0,07

0,03
0,02

d = 150
534

amostras 0,07

0,03
d = 750
107 0,02

amostras 0,06

1IC

0,21 a 0,33
0,15 a 0,23
-0,47 a-0,19

0,21 a 0,33
0,15 a 0,23
-0,47 a-0,19

0,22 a 0,34
0,15 a 0,23
- 0,46 a - 0,18

h2d, h2m, rdm s3o as herdabilidades direta e maternal e a correlacao genética entre efeitos direto e maternal respectivamente. IC é o Intervalo de confianca de 95%.
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Figura 1. Histogramas das estimativas de densidades posteriores das herdabilidades direta (h2d),
maternal (h2m), e correlacédo genética entre efeitos direto e maternal (rdm), para peso aos 205 dias
de idade, considerando intervalos de utilizacdo amostral de 30, 150, 750 ciclos e v = 9.

CONCLUSOES

O intervalo de utilizacao amostral € de fundamental importancia para que as amostras das estimativas de
parametros geneéticos, geradas no processo de reamostragem de Gibbs, nao apresentem correlacéo serial, i.e.,
dependéncia. O intervalo de utilizacao amostral que melhor representou a distribuicao das densidades posteriores

foi de 30 ciclos, considerando dados de campo com boa estrutura.
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