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O género Passiflora apresenta mais de 500 especies, ¢é originario da America do Sul e tem no Foram avaliadas 4 variedades comerciais (Yellow Master FB 200, Gigante Amarelo, RC-3 e MAR-
Centro-Norte do Brasil o seu maior centro de distribuicao geografica.A cultura do maracujazeiro 12) de maracujazeiro azedo (Passiflora edulis), uma de maracujazeiro doce (P. alata), um hibrido (P.
azedo (P. edulis) no Brasil se expandiu em ritmo acelerado desde o inicio da década de 1970. Até coccinea X P. setacea) e 9 especies silvestres (P. setacea, P.coccinea, P. nitida, P. serratodigitata,
entao, o Brasil nao figurava entre os maiores produtores do mundo, mas a partir dessa data, houve P.gibertii, P.caerulea, P.amethystina, P.odontophylla e P.edulis nativo) (Tabela 1). A Figura 1 ilustra
um grande aumento de producao, devido, principalmente, a crescente exportacao de suco alguns desses acessos. Folhas de cada material genético foram coletadas e extraiu-se o DNA
concentrado (Sao Jose, 1994). gendmico a partir do método CTAB, com modificacoes (Faleiro et al., 2003). Foram amplificadas

Considerando a grande variabilidade do maracujazeiro, programas de melhoramento genetico do amostras de DNA de cada material genético para obtencéo de marcadores RAPD.
maracujazeiro tém sido conduzidos visando a obtencéo de variedades mais produtivas e resistentes As reacoes de amplificacao foram feitas em um volume total de 13 pL, contendoTris-HCL 10 mM
a doencas, por meio da hibridacao sexual entre as espécies cultivadas e especies selvagens. Por ser (pH 8,3), KClI 50 mM, MgCl, 3 mM, 100 uM de cada um dos desoxiribonucleotidios (dATP, dTTP,
uma especie semiperene, o estudo de diversidade genética em Passiflora spp. demanda tempo. dGTP e dCTP), 0,4 uM de um “primer” (Operon Technologies Inc., Alameda, CA, EUA), uma unidade
Entdo, o uso de marcadores moleculares é altamente promissor, ja que permite um rapido estudo de de enzima Taq polimerase e, aproximadamente, 15ng de DNA. Para a obtencao de marcadores RAPD
variabilidade presente (Stephenetal., 1997). foram utilizados 8 primers decameros: OPD (04, 07, 08, 10 e 16), OPDG-17 e OPDH (12 e 16). As

amplificacOes foram efetuadas em termociclador programado para 40 ciclos, cada um constituido

pela seguinte sequiiéncia: 15 segundos a 94°C, 30 segundos a 35°C e 90 segundos a 72°C. Apds 0s 40

@[@ﬂ@ﬁw@) ciclos, foi feita uma etapa de extens3o final de seis minutos a 72°C, e finalmente, a temperatura foi

: reduzida para 4°C. Ap6s a amplificacdo, essas amostras foram aplicadas em gel de agarose (1,2%),

corado com brometo de etidio, submerso em tampao TBE (Tris-Borato 90 mM, EDTA 1mM). A

separacao eletroforetica foi de aproximadamente, quatro horas, a 90 volts. Ao téermino da corrida, 0s
geis foram fotografados sob luz ultravioleta.

Os marcadores RAPD gerados foram convertidos em uma matriz de dados binarios, a partir da qual
foram estimadas as distancias genéticas entre os diferentes acessos, com base no complemento do
coeficiente de similaridade de Nei e Li, utilizando-se o Programa Genes. A matriz de distancias
geneéticas foi utilizada para realizar a analise de agrupamento com o auxilio do Programa Statistica,

utilizando como critério de agrupamento o método UPGMA.. Um grafico de disperséao dos acessos foi
estabelecido com base na matriz de distancias genéticas pelo método das coordenadas principais.

Estudar a diversidade genética de espécies de Passiflora, potenciais fontes de resisténcia a
doencas, utilizando-se marcadores moleculares RAPD (Random Amplified Polymorphic DNA).

Tabela 1. Acessos de Passiflora spp. analisados.

N° Espécie Acesso Codigo N° Espécie Acesso Cadigo

1 P edulis Yell ow Master - 9 P setacea (F5) “Nucleo™ CPAC NJ-12-01
2 P edulis RC3 - 10 P nitida “Corumbd” CPAC MJ-01-18
3 F edulis MAR-12 - 11 P cmethpstina “Mogi das Cruzes”  CPAC MJ-13-01
4 F edulis Gigante Amarelo  CPAC MI-M-01 12 P caerulea “Sd0 Pauld” CPAC MJ-14-01
5 P adata Comercial - 13 P odontophylla “Carmépolis” CPAC MJ-09-01
6 P serratodigitata “Belém” CPAC MJ-11-01 14 P gibertii “Trangulo Mineira® CPAC MJ-22-01
T FPococcinea (R “Bamado Garga™  CPAC MJ-03-02 15 P edulis nativo “Iturnirim” CPAC MJ-21-01
8 Hibrido (Pc x F%) Hibrido CPAC MJ-H-01
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A partir dos 8 primers utilizados, foram gerados 194
marcadores RAPD, obtendo-se uma média de 24,2
marcadores por primer. A Figura 2 ilustra os produtos de
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Resultados semelhantes foram obtidos por Aukar et al.
(2002), os quais também verificaram a presenca de apenas

marcadores RAPD polimérficos. Figura 2. Produtos de amplificacao de DNA genomico de 15 acessos de R R R M T S
A - .. _ _ maracujazeiro gerados com a utilizagao do primer OPD-08.. oo |
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¥ _ _ _ _ _ _ _ Figura 3. Andlise de agrupamento de 15 acessos de maracujazeiro azedo com base na
ent_re 0,043 e 0,798, sendo a menor verificada entr_e dS  Tabela 2. Matriz de distancias genéticas entre 15 variedades de maracujazeiro, calculadas com matriz de distancias genéticas calculadas utilizando-se 194 marcadores
variedades RC-3 e MAR-12 e a maior entre P. amethystina e base em 194 marcadores moleculares. RAPD. O método do UPGMA foi utilizado como critério de agrupamento.
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