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INTRODUCAD

A caracterizacado e exploracao da variabilidade genética de espécies de Passilfora, e tambem,
dentro da espécie do maracujazeiro-azedo, P. edulis f. flavicarpa, podem revelar recursos genéticos
de grande valor, sejam novas variedades para 0s sistemas de producao ou utilizacao em programas
de melhoramento genético. Alem de espécies silvestres, a utilizacdo de variedades comerciais em
programas de melhoramento é necessaria visando o fornecimento de genes relacionados a
produtividade e qualidade dos frutos. Segundo Souza e Meletti (1997) e possivel e recomendavel
utilizar a variabilidade genética natural da especie comercial P. edulis f. flavicarpa em programas de
melhoramento genético, com significativos ganhos genéticos.

Estudos mais aprofundados de caracterizacao agrondmica e molecular de variedades
comerciais de maracuja sao necessarios e de grande interesse para o melhoramento geneético,
orientando a escolha de genitores e o planejamento dos cruzamentos. Estudos preliminares tém
mostrado gque existe pouca variabilidade genética entre as cultivares atuais para a resisténcia a
doencas (Junqueira et al., 2003). Estudos de genotipos de maracujazeiro azedo cultivados no Rio de
Janeiro, baseados em caracteristicas morfo-agronomicas e marcadores RAPD (Random Amplified
Polymorphic DNA) também ndo mostraram expressiva variabilidade genética (Pio Viana et al.,
2003).
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MATERIAL E METODOS

Os materiais genéticos analisados no presente trabalho foram 12 variedades de maracuja sendo
10 Passiflora edulis f. flavicarpa, 1 P. edulis edulis e 1 P. edulis f. rubra (cv. Rubi) (Tabela 1). A Figura
1 ilustra alguns desses materiais. Folhas de cada variedade foram coletadas e o DNA gendmico
extraido utilizando o método do CTAB, com modificacdes (Faleiro et al., 2003). Amostras de DNA de
cada material genético foram amplificadas pela técnica de RAPD.

As reacoes de amplificacao foram feitas em um volume total de 13 uL, contendo Tris-HCI 10 mM
(pH 8,3), KCI 50 mM, MgCI2 3 mM, 100 uM de cada um dos desoxiribonucleotidios (dATP, dTTP,
dGTP e dCTP), 0,4 uM de um “primer” (Operon Technologies Inc., Alameda, CA, EUA), uma unidade
da enzima Taqg polimerase e, aproximadamente, 15 ng de DNA. Para obtencao dos marcadores RAPD
foram utilizados 16 primers decameros: OPD (04, 07,08, 10e 16), OPE (18 e 20), OPF (01,14 e 17),
OPG (01, 08 e 17), OPH (12, 16 e 17). As amplificacOes foram efetuadas em termociclador
programado para 40 ciclos, cada um constituido pela seguinte sequéncia: 15 segundos a 94 °C, 30
segundos a 35 °C e 90 segundos a 72 °C. Apos os 40 ciclos, foi feita uma etapa de extensao final de
seis minutos a 72 °C, e finalmente, a temperatura foi reduzida para 4 °C. Apos a amplificacao, as
amostras foram aplicadas em gel de agarose (1,2%), corado com brometo de etidio, submerso em
tampéao TBE (Tris-Borato 90 mM, EDTA 1 mM). A separacao eletroforética foi de, aproximadamente,

guatro horas, a 90 volts. Ao termino da corrida, os géis foram fotografados sob luz ultravioleta.

Os marcadores RAPD gerados foram convertidos em uma matriz de dados binarios, a partir da qual
foram estimadas as distancias genéticas entre os diferentes acessos, com base no complemento do
coeficiente de similaridade de Nei & Li, utilizando-se o Programa Genes. A matriz de distancias
geneéticas foi utilizada para realizar a analise de agrupamento com o auxilio do Programa Statistica,
utilizando como critério de agrupamento o método do UPGMA. Com base na analise de agrupamento,
diferentes grupos de similaridade foram definidos.

QIEBJIETIVO

Analisar a diversidade genética de variedades comerciais de maracujazeiro-azedo utilizadas em
programas de melhoramento ou em avaliacao agronomica para sistemas de producao no Cerrado.

RESULTADQOS

Os 16 primers decameros geraram um total de 179 marcadores RAPD,

Tabela 2. Primers utilizados para obtencdo dos marcadores RAPD e
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Cerrado’ e 0 "Roxo Australiano' foram todas abaixo de 0,200, evidenciando o
estreitamento da base genetica. Junqueira et al. (2003) ja haviam verificado
gue existe pouca variabilidade genética entre estas variedades comerciais para
aresisténcia a doencas.

CONCILUSOES

Os marcadores moleculares RAPD mostraram a importancia da utilizacao das
variedades ‘Roxo" e 'Nativa do Cerrado' para a ampliacdo da base genética das
variedades comerciais e ficou evidente a existéncia de variabilidade genética entre as
variedades comerciais, 0 que € muito interessante para subsidiar futuros trabalhos de
avaliacao agronomica dessas variedades, tendo em vista o lancamento de novas

variedades ou sua utilizacao em programas de melhoramento geneético.
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azedo com base na matriz de distancias genéticas
calculadas utilizando-se 179 marcadores RAPD. O método
do UPGMA foi utilizado como critério de agrupamento.

LIMTERATUIRA ClITADA

FALEIRO, F.G.; FALEIRO, A.S.G.; CORDEIRO, M.C.R., KARIA, C.T. Metodologia para operacionalizar a extracdo de DNA de espécies nativas do cerrado. Planaltina: Embrapa
Cerrados, 2003. (Comunicado Técnico N”92) 6p.

FALEIRO, F.G.; JUNQUEIRA, N.T.V.; BELLON, G.; BORGES, T.A.; ANJOS, J.R.N.; PEIXOTO, J.R.; BRAGA, M.F.; SANTOS, D.G. Diversidade genetica de espécies silvestres de
maracujazeiro com resisténcia multipla a doencas com base em marcadores RAPD. Fitopatologia Brasileira, v. 29, (Supl.), p. S325, 2004.

FALEIRO, F.G.; JUNQUEIRA, N.T.V.; BRAGA, M.F.; BELLON, G.; LAGE, D.A.C.; FERREIRA, U.O.C.; SANTOS, J.B. Caracterizacdo molecular e morfolégica da espécie Passiflora
edulis f. flavicarpa silvestre no cerrado. In: CONGRESSO BRASILEIRO DE MELHORAMENTO DE PLANTAS, 3., 2005, Passo Fundo. Anais. CD-ROM (Artigo 7398), 2005.

JUNQUEIRA, N.T.V.; ANJOS, J.R.N.; SILVA. A.P.O.; CHAVES, R.C.; GOMES, A.C. Reacdao as doencas e produtividade de onze cultivares de maracuja-azedo cultivadas sem
agrotoxico. Pesquisa Agropecuaria Brasileira, Brasilia, v.38, n.8, p. 1005-1010, 2003.

PIO VIANA, A.; PEREIRA, T.N.S.; PEREIRA, M.G.; SOUZA, M.M.; MALDONADO, F.; AMARAL JUNIOR, A.T. Diversidade entre genoétipos de maracujazeiro amarelo (Passiflora
edulis f. flavicarpa) e entre espécies de passifloras determinada por marcadores RAPD. Revista Brasileira de Fruticultura, Jaboticabal, v. 25, p. 489-493. 2003.

SOUZA, J.S.l. e MELETTI, L.M.M. Maracuja: espécies, variedades, cultivo. Piracicaba: FEALQ, 1997. 179p.

Ministério da Agricultura,
Pecuaria e Abastecimento






