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CICLO Il DE SELEGCAO ENTRE E DENTRO DE PROGENIES DE
MEIOS-IRMAOS NA POPULACAO DE MILHO CMS 453
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Maria de Lourdes da Silva Leal®
Manoe! Xavier dos Santos?

Paulo Evaristo Qliveira Guimares

~

Apés a descoberta do gene opaco-2 e, constatado o maior teor de lisina e
triptofano em gendtipos contendo o referido gene, as cultivares de milho opaco-2 nao
foram bem aceitas em face da sua aparéncia opaca e textura farindcea, que resulta em
menaor densidade dos graos, menor produtividade e maior susceptibilidade a pragas,
doencas e danos mecénicos (Magnavaca, et al. 1988). Essas desvantagens do milho
opaco-2 foram superadas, pela selecdo de variedades estaveis, contendo endosperma
vitreo em compaostos opaco-2, apds 6 a 7 ciclos de selegio, a partir de compostos de
base genética ampla, os quais foram submetidos a selecdo recorrente para producéo,

endosperma vitreo e altos teores de lisina e triptefano na proteina do endosperma
{(Magnavaca, et al. 1888}.

A utilizacdo de cultivares de milho de alta qualidade protéica em regides
onde a populacdo de baixa renda apresenta graves problemas de desnutrigdo
provocada, basicamente, por déficit protéico, € de fundamental importincia, pela sua
utilizacdo na suplementacio da dieta alimentar.

Interessado em desenvolver um programa nessa area, a
Embrapa/Tabuleiros Costeiros introduziu da Embrapa/Milho e Sorgo, uma amostra
representativa da populacdo do mitho CMS 453, de alta qualidade protgéica, visando
obter dessa populagdo, através de selecd8o recorrente, uma variedade de alta
qualidade protéica, que seja aceita pelos agricultores no Nordeste brasileiro.

Apos a realizacdo dos ciclos original (Carvalho et al. 1996) e do ciclo |
{Carvalho et al. 1998), os autores concluiam gue a populacgdo CMS 453 aliou bom
potencial para a produtividade a suficiente variabilidade genética, que pode ser
explorada em ciclos subsequentes de selegfio, visando & obtencdo de um material
melhor adaptado as condicHes de regides do Nordeste brasileiro.

' Eng. -Agr., M. S¢.. Embrapa-Centro de Pesquisa Agropecudria dos Tabuleiros Costeiros (CPATC),
Caixa Postal 44, CEP 49.001-970, Aracaju-SE.

? Eng. Agr. Ph. D. Embrapa-Centro Nacional de Pesquisa de Milho e Sorao (CMPMS). Caixa Prgtal
162, CEP 35701-970, Sete Lagoas, MG. ciclo II de selecdo entre e
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Por essa razdo, apds a concluséo do ciclo | de selecdo entre e dentro de
progénies de meios-irmdos, recuperaram-se as 196 progénies de meios-irmaos
necessarias para iniciar o ciclo Il de selegdo, usando o mesmo esquema de
melhoramento. Essas progénies foram avaliadas no ano agricola de 1997. nos
municipios de Umbauba e Nossa Senhora das Dores (SE), em latice 14 x 14, com
duas repeticdes. Cada parcela constou de uma fileira de 5,0 m de comprimento,
espacadas de 0.87 m, com 0,20 m entre covas, dentro das fileiras. Foram colocadas
duas sementes por cova, deixando-se uma planta/cova, apds o desbaste. Apos a
realizacdo dos ensaios, onde foi praticada uma intensidade de selecéo de 8% entre as
progénies, plantou-se o campo de recombinac8o com as progénies selecionadas, em
lote isolado, por despendoamento, dentro do mesmo ano agricola, de modo a se
obter uma geracdo/ano. Essas progénies, antes de serem recombinadas, tiveram
determinados os seus teores de triptofano e lisina. Todos 0s ensaios e campo de
recombinacdo receberam uma adubacdo de N, P,Oy; e K,O, de acordo com os
resultados da andlise de solo. de cada local.

Os pesos de espiga foram ajustados para 15% de umidade. Apds ser
realizada a analise de varidncia a nivel de experimento, obedecendo-se ac esquema
em latice, procedeu-se a andlise de varincia conjunta, a partir das médias ajustadas
de tratamentos. Os quadrados meédios da andlise de wvaridncia conjunta foram
ajustados para individuos, obtendo-se todas as variancias nesse nivel e expressas em
(g/planta)?, conforme Vencovsky (1978).

As estimativgs. dos componentes da varidncia foram baseadas nas
esperancas dos quadrados meédios para blocos caracterizados, usando os quadrados
meédics de tratamentc ajustados e do erro efetivo do latice, conforme metodologia
descrita por Vianna & Silva (1978).

Faoram observadas diferencas significatives entre as progénies, indicando a
presenca de variabilidade genética entre elas, bem como, ficou evidenciado que essas
progénies mostraram um comportamente inconsistente frente as variacbes
ambientais. As 196 progénies avaliadas produziram 4.902 kg/ha, na média dos
locais, correspondendo a uma superioridade de 8,4% em relacdc & variedade
testemunha, BR 108. As progénies selecionadas, com meédia de 6.096 kg/ha,
superaram a referida testemunha em 34.8%, denotando o alte potencial dessa
populacdo e o efeito positivo da selegcdo no decorrer desses ciclos de selecio.

As estimativas dos parGmetros genéticos constam na Tabela 1. Notou-se
um acréscimo nas magnitudes dessas estimativas do ciclo | para o ciclo Il, ao invés de
ocorrer uma estabiliza¢do, ou uma possivel reducdo, em razdo, provavelmente, de o
ciclo il ter sido realizado em dois locais, ficando as magnitudes dessas estimativas
mais influenciadas pela interac&o progénies x locais, quando comparadas com os
valores registrados com o ciclo | {Carvalho et al. 1998), que foi realizado em trés
locais, ficando menos influenciados por essa interacdo.

Reportando-se ao ciclo original {Carvalho et al. 1996), detectou-se uma
reducio acentuada nas estimativas desses parametros, até o ciclo . Essa tendéncia
foi tambeém observada por Paterniani (1968), Cunha (1878), Pacheco (1987). Carvalho
et al. {1984 e 1995}, e ressaltada por Ramalho {(1977) como sendo devido a utilizacéo
maxima da variabilidade livre existente no ciclo original e que corresponde s
segregacao entre blocos poligénicos. A partir do primeiro ciclo & utilizada a
variabilidade genética latente, presente dentro de blocos poligénicos e que vai sendo
liberada gradativamente através de permuta genética. Apesar de ocorrer uma reducio
na magnitude da vari@ncia genética aditiva, quando comparada com o ciclo original,
obteve-se um ganho satisfatério, a exemplo dagueles obtidos por Carvalho et al.
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(1984 e 1995}, os quais foram de 10,60% e 16,76%, respectivamente, em trés ciclos
de selegio.

O valor do coeficiente de herdabilidade no sentido restrito com medias de
progé&nies (h*m) superou aquele obtido para a selegdo individual (h?), evidenciando, no
presente caso, uma maior eficiéncia da selecdo entre progénies. O wvalor do
coeficiente de varincia genética expressa uma boa variacdo entre as progénies e, o
indice b, retrata uma situacéo favoravel a selecdo neste ciclo de selecéo.

Os ganhos estimados com a selecdo entre e dentro das progénies foram
de 8.61% e 3,56%, totalizando 12,71%, expressando o alto potencial genético da
populacdo CMS 453 (Tabela 1).

Em se tratando de uma populac8o de alta qualidade protéica foram
selecionadas, no decorrer do processo seletivo, as progénies que associaram boas
produtividades meédias de espigas a altos teores de triptofano e lisina, além de se
dirigir também o melhoramento para outras caracteristicas desejdveis. Os tecres de
triptofano e lisina na proteina, na média dos trés ciclos de selecdo, ja realizados,
foram de 0,88% e 3,91%, respectivamente, evidenciando a alta qualidade protéica da
populac8o CMS 453.

Considerando, entdio, o bom potencial produtivo da populacdo CMS 453 e
as magnitudes das estimativas dos par8metros genéticos, pode-se inferir, gue
respostas favoraveis 8 melhoria da produtividade, mantendo altos os teores de
triptofano e lisina na proteina, poderdo advir com a realizacdo de novos ciclos de
selecdo.
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