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CICLO Il DE SELECAD NA POPULACAO DE MILHO CMS 52 NO
NORDESTE BRASILEIRO

Hélio Wilson Lemos de Carvalho’
Maria de Lourdes da Silva Leal’
Manoel Xavier dos Santos?

Despertado o interesse pela utilizacdo de populacdes de milho de aita
qualidade protéica, apds serem superados os problemas assoctados ao gene opaco-2,
com o uso de compostos de base genética ampla, foi possivel selecionar populacdes
de milho tao produtivas quanto as de milho comum, apresentando grdos de mesmo
valor energético e endosperma vitreo. O Centro Nacional de Pesquisa de Milho e
Scorgo (CNPMS/EMBRAPA) introduziu véarias populagdes desenvolvidas pelo
CIMMYT, as qusis foram avaliadas em diferentes regides do Brasil (Magnavaca et al.
1988). Os resultados desses trabalhos mostraram o alto potencial para a
produtividade dessas populagdes, criando perspectivas de serem obtidas variedades
de alta qualidade protéica que sejam aceitas pelos agricultores brasileiros.

O Centro de Pesquisa Agropecudria dos Tabuleiros Costeiros
(CPATC/EMBRAPA) introduziu do CNPMS, no ano de 1984, uma amostra
representativa da populacdoc CMS 52, de gridos amarelos e ciclo superprecoce e porte
baixo, para iniciar um programa de melhoramento com esse material para as
condicdes edafoclimaticas do MNordeste brasileiro, visando fomentar o consumo
direto e indireto de milho de alta qualidade protéica na regiao.

Apos a realizacdo dos ciclos original (Carvalho et al. 1986) e | de selecéo
(Carvalho et al. no 1998) a populacio CMS 52 demonstrou possuir variabilidade
genética suficiente para permitir ganhos para a produc8o de grédos, por selecdo, com
o desenvolver de novos ciclos de selecio.

Por essa razao, apos a conclusao do ciclo | de selecdo entre e dentro de
progénies de meios-irmaos, recuperaram-se as 196 progénies de meios-irmdos
necessarias para iniciar o ciclo I de selegdo, utilizando o mesmo esquema de
melthoramento, no anc agricola de 1997.
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Estas progénies foram avaliadas em latice 14 x 14, com duas repeticdHes,
nos municipios de Nossa Senhora das Dores e Umbauba. Cada parcela constou de
uma fileira de 5,0 m de comprimento, espacadas de 0,90 m, com 0,20 m entre covas
dentro das fileiras. Apds a realizacdo dos ensaios, dentro do mesmo ano agricola,
foram selecionadas 8% das progénies superiores, para serem recombinadas em
campos isolado por despendoamento, onde foram selecionadas 186 novas progénies,
para dar seqUéncia ao programa de melhoramento, no anc subsequente. As
progénies utilizadas para recombinacdo tiveram determinados os seus teores de
triptofano e lisina, em laboratdrio especializado do CNPMS. Os ensaios e ¢ campo de
recombinagdo receberam uma adubagdo de acordo com os resultados das andlises de
solo das dreas experimentais.

Em todos os ensaios foram tomados os pesos de espigas, 0os quais foram
ajustados para o nivel de 15% de umidade. Foram realizadas, inicialmente, as analises
de variancia por local, obedecendo ao esquema em latice. A seguir, foi feita a anélise
de variéncia conjunta, a partir das médias ajustadas de tratamentos. Qs quadrados
médios da analise de varidncia conjunta foram ajustados para o nivel de o individuos,
obtendo-se, todas as varidncias nesse nivel e expressas em (g/planta)®?, conforme
Vencovsky (19878).

As estimativas dos componentes da varidncia foram baseadas na
esperancas dos quadrados médios para blocos casualizados, usando os quadrados
meédios de tratamentos ajustados e do erro efetivo do latice. conforme metodologia
descrita por Vianna & Silva {(1978).

Forma observadas diferengas altamente significativas entre as progénies,
na media dos locais, evidenciando a presenga de variabilidade genética entre elas.
Tambeém, o efeito significativo da interacdo progénies x locais evidenciou um
comportamento diferenciado das progénies frente as variagdes ambientais. A
produtividade media das progénies avaliadas foi de 4.602 kg/ha, correspondendo a -
800% e -10.80% das produtividades das testemunhas BR 5033 e BR 5028,
respectivarnente. As progénies selecionadas, com média de 5.806 kg/ha, superaram
em 12,2% e B8, 7% as testemunhas BR 5033 e BR 5028, respectivamente,
evidenciando o efeito positive da selecao.

As estimativas dos pardmetros geneéticos constam na Tabela 1. As
magnitudes dessas estimativas foram semelhantes aguelas obtidas no ciclo |
(Carvalho et al. 1998) e compativeis com aquelas relatadas por Pacheco (1987) e
Carvalho et al. (1994 e 1995), evidenciando a grande variabilidade genética presente
na populacdoc CMS 52. O valor do coeficiente de herdabilidade no sentido restrito
com meédias de progénies de meios-irm3os (h’m) superou aquele obtido para a
selecido massal {h?), evidenciando que, para o presente caso, a selecdo com médias
de progénies deve ser mais eficiente que a selecfo dentro das progénies, a
semelhanca do verificado por Carvalho et al. (1994 e 1995). A magnitude do
coeficiente de variacdo genética reflete uma boa variabilidade entre as progénies,
evidenciando a possibilidade de ganhos genéticos com o decorrer de novos ciclos de
selecdo. O indice mostra uma situagdo favoravel para a selecdo, na média dos dois
locais.

As estimativas dos progressos genéticos entre e dentro de progénies
foram de 8,42% e 3,01%, respectivamente, totalizando 11,43%, sendo compativeis
com aqueles obtidos por Carvalho et al. {1984). e superiores em relacdo aquelas
relatados por Paterniani (1968), Segovia {1978}, Pacheco (1987) e Carvalho et al.
{(1995), expressando, mais uma vez, o potencial geneético dessa populacdo em
responder & selecdo para aumento da producdo de gréos.
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Desde o ciclo original de selec8o com essa populacdo que ¢ melhcramento
vem sendo dirigido também para outros caracteres agrondmicos de importéncia e
para 0s teores de triptofano na proteina e lisina na proteina, de modo que, algumas
progénies superiores que n3o0 apresentararm caracteristicas desejdveis, foram
eliminadas no decorrer do processo seletivo. Os teores de triptofano na proteina e
_ lisina na proteina, na média dos trés ciclos de selecdo, foram de 0,87% e 3,82%,
retratando a alta qualidade protéica de populacdo em estudo o gue, associado as
magnitudes dos pardmetros genéticos e 4s médias de produtividades das progénies,
mostram que a populacdo CMS 52 possui alta variabilidade genética, a qual possibilita
a obtengdo de ganhos subsequentes para a producdo de grios, com a continuidade
do programa do melhcramento. ’
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