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INTRODUCAD

O Banco Regional de Germoplasma de Mandioca do Cerrado (BGMC) na
Embrapa Cerrados retine cerca de 500 acessos da espécie Manihot esculenta
Crantz. Alguns desses acessos tém apresentado desempenho agrondmico muito
semelhante entre si. A identificagdo de acessos duplicados ou redundantes em
colegbes de germoplasma mantidas in vivo constitui uma atividade estratégica
visando economia de tempo e recursos financeiros necessarios a sua
conservagéo e caracterizagdo.

OBJETIVO

Utilizar caracteristicas morfolégicas e marcadores moleculares RAPD como
ferramenta na identificagdo de acessos duplicados ou redundantes no BGMC .

IDENTIFICACAO DE ACESSOS DUPLICADOS OU REDUNDANTES E
é BANCO DE GERMOPLASMA DE MANDIOCA DO CERRADO
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Treze caracteristicas morfoldgicas foram utilizadas para avaliar 22 acesso de mandioca
mantidos no Banco de Germoplasma de mandioca da Embrapa Cerrado: Cor da polpa da raiz
(CPR), Cor dos ramos terminais nas plantas adultas (CRTPA), Cor externa da raiz( CER),
Habito de ramificagdo (HR), Cor da folha apical (CFA), Cor do cértex da raiz( CCR), Cor do
peciolo (CP), Cor externa do caule( CEC), Forma do lébulo central( FLC), Pubescéncia do broto
apical (PBA), Floragéo (FLO), Cor do cértex do caule(CCC), Cor da epiderme do caule( CEC)
(Tabela 1). As avaliacdes foram realizadas de acordo com as recomendagdes de Fukuda e
Guevara (1998). A Figura 1 ilustra algumas dessas caracteristicas.

O DNA gendmico de cada acesso foi extraido utilizando o método do CTAB, com
modificagdes (Faleiro et al., 2003). Dez primers decameros foram utilizados para a obtengéo de
marcadores moleculares RAPD (Tabela 2).0s marcadores foram convertidos em uma matriz de
dados binarios, e estimadas as distancias genéticas entre os acessos com base no
complemento de similaridade de NEI & LI(1979), utilizando-se o Programa Genes (Cruz, 1997).

RESULTADOS

Com base nas caracteristicas morfolégicas, os 22 acessos foram agrupados
em sete grupos (Tabela 1). O nimero de acessos por grupo variou de 2 a 6,
sendo que os acessos dentro de cada grupo apresentaram as mesmas
caracteristicas morfolégicas. Com base apenas nas 13 caracteristicas
morfolégicas, esta amostra de acessos teria uma redundancia de 68%.

Na caracterizagdo molecular, foram obtidos 164 marcadores RAPD, dos
quais 59,1% foram polimoérficos (Tabela 2). As distancias genéticas entre os
acessos variaram entre 0,022 e 0,215 (Tabela 3). As menores distancias
genéticas foram obtidas entre os acessos BGMC 1045 e BGMC 1046 (0,02),
BGMC 799 e BGMC 842 (0,04), BGMC 842 e BGMC 964 (0,04). Estas duplas
de acessos apresentaram as mesmas caracteristicas morfolégicas. Com base
nos 164 marcadores moleculares e considerando como redundantes acessos
com distancias genética menor ou igual a 0,06, esta amostra de acessos teria
uma redundancia de 22,7%.

Tabela 1. Avaliagdo de 13 caracteristicas morfolégicos de 22 acessos de mandioca, mantidos no Banco

Regional de Germoplasma de Mandioca do Cerrado (BGMC).Formacdo de 7 grupos, (cada grupo esta
pI com a mesma cor)apl 1o as mesmas caracteristicas morfoldgicas.
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Cor da polpa da raiz(CPR) (1)- branca, (2)- creme/ Cor dos ramos terminais nas plantas adultas (CRTPA)-
(5) verde-arroxeado/ Cor externa da raiz(CER) - (3) marrom claro, (4) marrom escuro/ Habito de ramificacdo
(HR)- (2)dicotémico, (3)tricotémico/ Cor da folha apical (CFA)- (3)verde claro,(5) verde escuro, (7)verde
arroxeado/ Cor do cértex da raiz( CCR) - (1) branco ou creme, (2) amarelo, (3) rosado/ Cor do peciolo (CP) -
(5)vermelho esverdeado, (7)vermelho, (9)roxo/ Cor externa do caule( CEC) - (5)dourado,| (7)prateado/ Forma
do l6bulo central( FLC)- (2)eliptica lanceolada,(3) obovada-| (5) (8) i

Pubescéncia do broto apical (PBA)- (0) auséncia, (1) presenca/ Florag&o (FLO) - (1)presenca/ Cor do cortex
do caule(CCC)- (2)verde claro, (3)verde escuro/ Cor da epiderme do caule( CEC)- (1)creme, (2) marrom claro,
(3) marrom escuro.

CONCLUSOES

]

Tanto a caracterizagdo morfolégica quanto a molecular foram Uteis na
identificagdo de acessos duplicados ou redundantes, entretanto a
caracterizagcdo molecular apresentou maior resolu¢do ou maior capacidade de
deteccéo da variabilidade genética.
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Tabela 2. Primers utilizados para obtencdo dos marcadores RAPD e
respectivos nimero de bandas polimérficas e monomorficas.

OPD-07 TTGGCACGGG 15 4

OPD-08 GTGTGCCCCA 0 13

OPD-16 AGGGCGTAAG 9 6

OPE-20 AACGGTGACC 8 7

OPF-01 ACGGATCCTG 6 10

OPG-08 TCACGTCCAC 19 5

OPG-09 CTGACGICAC 17 3

OPG-17  ACGACCGACA 6 8

OPH-12 ACGCGCATGT 7 7 .
OPH17__CACTCTCCTC 10 4 Manlhot esculenta Crantz

97 67

Tabela 3- Matriz de dissimilaridade genética entre 22 acessos de Mandioca com base no cc do
coeficiente de similaridade de Nei e Li, utilizando-se 164 marcadores RAPD.
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Figura 1- llustragéo de algumas das caracteristicas morfolégicas
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