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CICLO INICIAL DE SELEC[\O_ ENTRE E DENTRO DE FAMILIAS DE
MEIOS-IRMAQOS NA POPULACAO DE MILHO CMS 52 NOS TABULEIROS
DE SERGIPE

Hélio Wilson Lemos de Carvalho'
Paulo Evaristo de Oliveira Guimaries®
Manoel Xavier dos Santos®

Na faixa dos tabuleiros costeiros, a populagio de baixa renda apresenta
sérto problema de desnutri¢io provocada, basicamente, por déficit protéico. Buscar
alternativas alimentares, através da pesquisa agricola, capazes de fornecer proteinas de
alta qualidade associadas a um baixo custo de produgdo, é sumamente importante para
a regido.

E sabido que o milko é um alimento tradicional, explorado em toda a faixa
dos tabuleiros, rico em energia, porém detentor de proteina de baixa qualidade
biologica, a qual corresponde, nutricionalmente, a cerca de 40% da proteina do leite,
por apresentar baixos teores de dois aminoacidos essenciais: lisina e triptofano.

Procurando melhorar a qualidade biologica da proteina do milho,
pesquisadores do Centro Internacional de Melhoramento de Milho e Trigo
(CIMMYT) desenvolveram populagdes com o gene opaco-2 em endospermas mais
densos e vitreos, com o mesmo valor energético do milho normal e com proteina de
maior valor biologico (80 a 90% de caseina). Portanto, a substitui¢io de variedades
de milho normal por cultivares de alta qualidade protéica trara substanciais vantagens
para a sociedade, no tocante a produgdo de alimentos balanceados de grande
utilizagio em programas de combate & fome e a subnutricio como também na
formulagdo de ragdes mais baratas, com menores quantidades de concentrados
protéicos, que permitirdo a redugio de custos em criagdes de suinos, aves, peixes e
equinos.

"Eng -Agr., M.Sc., EMBRAPA/Centro de Pesquisa Agropecudria dos Tabuleiros Costeiros (CPATC),
Caixa Postal 44, CEP 49001-970, Aracaju, SE.
? Eng.-Agr., M.Sc., EMBRAPA/Centro Nacional de Pesquisa dc Milho e Sorgo (CNPMS), Caixa
Postal 152, CEP 35701-970, Sete Lagoas, MG.
? Eng.-Agr., Ph.D., EMBRAPA/Centro Nacional de Pesquisa de Milho e Sorgo (CNPMS), Caixa
Postal 152, CEP 35701-970, Sete Lagoas, MG. Cicle inicial de selecdo entre
1996 FL-13199
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Cornisiderando éstes aspectos, o traballic objetiva adaptar e melliorar 4 populacio CMS
52, de porte baixo e ciclo superprecoce, de alta qualidade protéica, procurando forid-1a miais
produtiva ¢ adaptada as condigdes edafoclimaticas dos tabuleiros costeiros do Nordeste para
posterior difusdo junto aos agricultores.

No afio agficola de 1994 foi plaritada uima drea de 700m” na sede do CPATC/Aracaju,
com esta populagdo, obtendo-se 196 progénies de meios-irmdos, as quais foram selecionadas
observando-se os aspectos de competitividade, uniformidade para altura de planta ¢ de espiga,
prolificidade, empalhamento, tipo de grio (vitreo), coloragio de grios (amarelo-laranja) e
produtividade. Estas progénies foram avaliadas no -ano agricola de 1995 nos municipios de
Neopolis ¢ Lagarto, em latice 14 x 14. Cada parcela constou de uma fileira de 5m dg
comprimento. A dlstadma entre fileiras foi de 1,0m, com 0,50m entre covas dentro das fileiras.
Foram colocadas trés sementes/cova, deixando-se duas plantas/cova, apés o desbaste, feito aos 30
dias apos o plantio.

Apbs a realiza¢do dos ensaios, foi praticada uma intensidade da sele¢@o de 5% entre as
progénies, selecionando-se aquelas que associaram altas produtividades médias aos melhores
teores dos aminoacidos triptofano e lisina. Essas progénies foram recombinadas em lote isolado
por despendoamento, onde se praticou nova sele¢do dentro de cada linha-fémea, obedecendo-se
aos critérios ja citados, a fim de reconstituir, desta maneira, as 196 progénies para avaliagdo no
ciclo seguinte. Dentro dessas progénies foi praticada uma intensidade de selegio de 20%.

Todos os ensaios € ¢ campo de recombinagio receberam uma adubagio de N, P e K,
usando-se 80kg/ha de N, 80kg/ha de P,Os e 30kg/ha de K0, nas formas de uréia, superfosfato
simples e cloreto de potassio, respectivamente. Todo o P foi aplicado na época do plantio, no
fundo dos sulcos, e o N e 0 K, em cobertura, aos 30 dias apos o plantio.

Em todos 63 ensaios foram tomados os pesos das espigas, os quais foram ajustados
para o nivel de 15% da umidade. Realizou-se, inicialmente, a analise de varidncia, por local, e, em
seguida, efetuou-se a anlise da variéncia conjunta. A partir do resultado da analise de variancia
conjunta e considerando todos os efeitos como aleatérios, foram obtidas as estimativas dos
parametros genéticos e fenotipicos, segundo o modelo apresentado por Vencovsky (1978).

Os resultados das analises de varidncia a nivel de local e cotijiirita ¢onstaii na Tabela
1. A nivel de local, as progénies comportaram-se de forma diferenciada, obtendo-se variagdes de
4,496 a 10.074kg/ha ¢ 1.217 a 5.030kg/ha de espigas entre as progénies menos e mais produtivas,
em Lagarto e Nedpolis, respectivamente. As médias obtidas foram de 2.718kg/ha e 6.304kg/ha,
correspondendo a 56,2 e 117,2g/planta, em Neopolis e Lagarto, respectivamente, evidenciando o
bom comportamento produtivo dessas progénies nesse Gltimo municipio. A analise da varidncia
conjunta revelou efeitos significativos ao nivel de 1% de probabilidade, pelo teste F, para locais,
progénies e interagdo progénies x locais, evidenciando diferengas entre os locais, as progénies e
respostas das progénies frente as variagdes ambientais. Considerando as produtividades médias
dos dois locais, obteve-se uma variagio de 3.075 a 7.420kg/ha, com média de 4.511kg/ha,
equivalente a 86,7g/planta.
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As estimativas dos pardmetros genéticos da Tabela 2 foram obfidas da analise da
varidncia conjunta, envolvendo-se os dois locais, tornando-as assim menos influenciadas pela
interagdo progénies x locais. A estimativa da variincia genética entre as progénies foi de 67,6
(g/planta)’, sendo semelhante dquela detectada por Aguiar (1986) com progénies do ciclo
original da populagio CMS 39, na média de trés locais, e ligeiramente superior aquela
encontrada por Pacheco (1987) com progénies do ciclo I, déssa mesma populagio, na média
de dois locais. Valores mais altos foram obtidos por Carvalho et al. (1994) com progénies do
ciclo original da populagdo BR 5028, e por Carvalho et al. (1995) também com progénies do
ciclo original da populagio CMS 33. Vale ressaltar que as estimativas citadas para as
populages BR 5028 ¢ CMS 33 foram obtidas em um sd local, estando, portanto,
superestimada pela interagdo progénies x locais, que ndo puderam ser isoladas naqueles casos.

E de grande importincia a obtengdo da varidncia genética aditiva, que & a parte da
varincia genética utilizavel pela sele¢do, a qual corresponde a 1/4 da varidncia genética total
existente entre as progénies, quando estas sdo de meios-irmdos. A estimativa dessa variincia
foi de 270,5 (g/planta)’, estando dentro do limite normalmente relatado na literatura, na média
dé 2 a 3 locais, a qual , assoctada & produtividade média das progénies, evidencia ¢ potencial
da populagio CMS 52 para a continuidade do programa de melhoramento. Valores bastante
altos para essd estimativa foram encontiados por Carvatho et al. (1994) ¢ Carvallio et al.
(1995), em uni s6 local. O coeficiente de hierdabilidade no sentido-réstrito para progénies de
meios-irm3os foi de 41,0%, sendo superior em relagdo aquele encontrado para a sele¢do
massal, o qual foi de 23,6%, sugerindo que a selegio entre progénies de metos-irmios deve ser
mais eficiente que a sele¢io massal, para o présente caso, concordarido cori Pacheco (1987),
Carvalho et al. (1994) e Caivalho et al. (1995). Os valores encontrados para esses coeficientes
estdo acima daqueles relatados por Ramalho (1977). O coéficiente dé variagio genética, 9,3%,
esta também acima daqueles relatados por Aguiar (1986) e Paclieco (1987) e expressa a
variabilidade presente na populagio CMS 52 (Tabela 2).

As estimativas dos ganhos genéticos €sperados com a selegdo entre (6,3%) e
dentro (5,4%), totalizando 11,7% por ciclo/ano, reflete o potencial genético dessa populagio
em responder a selegdo para aumento da produgdo de grios (Tabela 2). Considerando a
variabilidade detectada através das estimativas dos pardmetros genéticos € o fato de essa
populagdo ter bom potencial produtivo e excelente precocidade, acredita-se que substanciais
progressos poderdo advir com a continuidade do programa de melhoramento.

Em se tratando de uma populagdo para alta qualidade protéica, tornou-se
necessario efetuar uma analise para qualidade bioldgica dos gridos, a fim de utilizar para
recoiiibinagio aquelas progénies que associaram altas produtividades médias de espigas, na
média dos dois locais, aos teores mais altos de triptofano e lisina. Desta forma, 32 progénies,
selecionadas por apreseiitarem as ni€lliores produtividades de espigas, foram submetidas a
analis¢ para qualidade biologica, escolliérido-s¢ as 10 que mostraram os melhores niveis de
triptofaiio e lisiia, correspondendo & uma intensidade de 5%, enire progénies (Tabela 3),
conforme j& apresentado. Observa-s¢ na Tabeld 3 que as 10 progénies selécionadas
apresentaram uma produtividade média de 5.920kg/ha de espigas, com vanacgiio de 5.440 a
7.420kg/ha. O teor médio de proteina foi de 10,9%, com variagio dé 9,9 a 11,8%. Os teores
de triptofano na proteina variaram de 0,070% a 0,102%, com média de 0,087%. Os teores de
lisina no gro varnaram de 0,340% a 0,459%, com média de 0,461%.
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Pelos resultados apresentados, pode-se inferir que a populagdo CMS 52, de porte
baixo e superprecoce, mostra-se bastante promissora para a continuidade do programa de
melhoramento, visando a obtengdo de uma variedade com alta produtividade e alta qualidade
biologica para utilizagdo nos tabuleiros costeiros da regido Nordeste do Brasil, onde podera
exercer grande importancia em programas de combate a fome e & desnutrigiio.
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TABELA 1. Quadrados médios das analises de varidncia (g/planta)’, coeficientes de variagéio e
médias de produtividades (kg/ha e g/planta) obtidos nos ensaios de Nedpolis e
Lagarto ¢ na analise conjunta. Sergipe, 1995,

Locais (L) 1 - - 958755,69**
Progénies (P) 195 1.892, 16%* 693,60+ 659,79%+
Interagio (L X P) 195 - - 389,30+
Erro efetivo 390 55,28 174,85 -

Erro efetivo médio 585 119,41

* Signiﬁéétivo ao nivel de 1% de probabilidade pelo teste F.

TABELA 2. Estimativas obtidas na anslise da varidncia conjunta referentes a varidncia
genética entre progénies (o ’p), varidncia denética’ aditiva (o *A), varifincia da
interagdio progénie x local (o %l), -coeficiente de’sherdabilidade no sentido
restrito ao nivel de médias de progénies (h’m), coeficiente de herdabilidade para
selecio massal (h%), coeficiente de'variagio’ genética (CVg), indice déivariagdd
(b), ganhos genéticos entre e dentro de progénies «de meios-irmios (Gs),
considerando o carater peso de espiga na populagio de milho CMS 52.

Sergipe, 1995.

CMS 52 676 2705 1349 41,0

236 9.3 08
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TABELA 3. Produtividades médias de espigas, teores de proteina, triptofano/proteina e lisina
no grio em 10 progénies da populagio CMS 52. Neodpolis e Lagarto, 1995.

14 420 10000 7.420 0070 0362

7% 4380 8.580 6.480 0,070 . 0340
151 1870 7.880 5.875 0,085 0384
39 3.160 R 460 5810 0,099 0,439
60 3.500 8110 5808 0,078 0,386
170 3.410 3970 5.690 0,098 0,440
35 3.810 7340 5575 11,500 0,102 0,459
167 4900 . 6230 5.565 10,310 0,092 0,411
86 4170 6910 5,540 10,060 0,080 0,364
162 3.010 7.870 5.440 11,060 0,005 0,427
Média 3.906 7.935 5920 10,920 0,087 0,401
Média das 196 2718 6.304 4.511 - - -
progénies

Média Asa Branca 4200 6.780 5.490 - - -




